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[摘要]目的：探讨双能量CT参数联合肿瘤标志物预测乳腺癌分子分型的临床价值。方法：回顾性分析2019年7月至2020年3月温州医科大学附属第五医院经术后病理证实的119例乳腺癌患者，所有患者均在术前2周行双能量CT检查和肿瘤标志物检测。在后处理工作站测量双能量CT参数，包括标准化碘浓度（NIC）、能谱曲线斜率（λHU）和标准化有效原子序数（nZeff）；并记录术前肿瘤标志物的表达水平，包括CEA、CA 125、CA 15-3。评估不同指标在4种分子亚型间的差异，应用ROC曲线分析不同单一和联合指标的诊断效能，并计算曲线下面积（AUC）、灵敏度和特异度。结果：Her-2过表达型患者CA125的表达水平明显高于其他3种亚型(P＜0.05)，而三阴性型患者CEA的表达水平明显低于其他3种亚型（P＜0.05）；Her-2过表达型患者动脉期NIC和动脉期λHU均高于其他3种亚型(P＜0.05)；三阴性型患者nZeff高于其他3组(P＜0.05)；经单因素和多因素Logistic回归分析CA15-3、动脉期NIC和动脉期λHU是预测Her-2过表达型乳腺癌的危险因素；此外，CEA及静脉期nZeff（OR=1.743，P＜0.001）是预测三阴性型乳腺癌的危险因素。进一步分析中，动脉期NIC、动脉期λHU、CA15-3三者联合后诊断Her-2过表达型乳腺癌的AUC可升至0.843；CEA和静脉期nZeff联合后AUC可升至0.784。结论：双能量CT联合肿瘤标志物在评估乳腺癌分子分型具有较好的应用价值，可一定程度上指导个体化治疗。
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